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CRISPR SORT 

 
Tarea:  Relacione los componentes claves de CRISPR-Cas con sus funciones biológicas. 
Trabaje en grupos de cuatro personas, discutan y comparen los resultados con otros 
equipos. 
 
 
 

Categorías y Esquemas 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 



 
 

Caracterís)cas 
 

 
Tijeras Moleculares 

 

En humanos ocurre cada 50 
pares de bases o menos 

 
Escinde (corta) hebras 

dobles 
(Ruptura de la doble 

cadena) 
 

 
 5’-NGG-3’  

(AGG, GGG, CGG, or TGG) 

 
Endonucleasa 

 

 
Actúa como un GPS 

Corta cadenas de DNA río 
arriba del PAM 

Diseñado por cienJficos y que 
complementa el DNA blanco 

Se une al PAM/ desenrolla 
la doble hélice de DNA en 
el si)o complementario a 

la secuencia de 
nucleó)dos de la gRNA 

 
Usualmente de alrededor de 

20 nucleó)dos de largo 

Mo)vo de 3 nucleó)dos 
en secuencia reconocidos 

por Cas9 

Guía a la Cas9 al su blanco de 
acción 

Se une Cas9 Forma pares de bases 
complementarios con el DNA 

blanco 
Abundante en todo el 

genoma 
Se une al DNA blanco y dispara 
la ac)vidad nucleasa de Cas9 
 



 
 
 

Secuencia suscep)ble para 
su escisión y remoción 

Puede ser cualquier 
secuencia cerca del PAM 

 
Ambas hebras son 

escindidas (cortadas) 

Reparada por unión de 
extremos no homólogos o 

reparación por 
recombinación homologa 

Puede ser un si)o de 
regulación o codificante 

Puede ser cualquier 
secuencia cerca del PAM 

Se une con la gRNA 
disparando la ac)vidad 

nucleasa de Cas9 

Protospacer Adjacent Mo)f 
(Mo)vo adyacente al 

protoespaciador) 
 

 
 
 
 
 
 
 
 
 
 

 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
Material elaborado, adaptado y traducido por Fernando Guzmán Chávez, a par:r del trabajo realizado por 
Jessica Stark: hAps://doi.org/10.1021/acssynbio.8b00381. 
 
 
 
 
 
 
 



 
 
 
 
 
 
 

 


