Tecnologia Gateway
Invitrogen, 1990s.

Esta tecnologia se basa en recombinasas modificadas del bacteriofago lambda. El sistema de clonacion
Gateway las utiliza para lograr una recombinacion altamente eficiente en sitios especificos.
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El sistema emplea dos mezclas de enzimas diferentes, cada una con una reaccién de recombinacion distinta.
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La mezcla BP clonasa recomblna los sitios att B y att P, generando attL y attR. La mezcla LR clonasa
cataliza la reaccion inversa.
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Clonacion Golden Gate
Carola Englear, et al, 2008.

Se utiliza para el ensamblaje de multiples fragmentos de DNA
en un orden lineal definido en un vector receptor.

Utiliza enzimas de restriccion tipo
IIS que reconocen regiones
palindrémicas y cortan en el sitio de
reconocimiento, esto permite digerir
el DNAy el vector. Es importante
asegurarse de que no haya mas
sitios de reconocimiento para
facilitar la incorporacion del
fragmento en el vector en la region
deseada.
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